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AAcckknnoowwlleeddggeemmeenntt  

TThhee  ssttuuddeenntt  wwiisshheess  ttoo  eexxpprreessss  hheerr  ddeeeepp  ggrraattiittuuddee  aanndd  ssiinncceerree  aapppprreecciiaattiioonn  

ttoo  PPrrooff..  DDrr..  WWaaggiihh  AArrmmaanniioouuss  GGaadd  EEll--SSaaiidd  PPrrooffeessssoorr  ooff  MMiiccrroobbiioollooggyy,,  

FFaaccuullttyy  ooff  VVeetteerriinnaarryy  MMeeddiicciinnee,,  CCaaiirroo  UUnniivveerrssiittyy  ffoorr  ssuuggggeessttiinngg  tthhee  

pprroobblleemm  ooff  tthhiiss  ssttuuddyy,,  hhiiss  ssuuppeerrvviissiioonn,,  ffrruuiittffuull  gguuiiddaannccee,,  ccoonnttiinnuuoouuss  

eennccoouurraaggeemmeenntt,,  vvaalluuaabbllee  ccrriittiicciissmm,,  aanndd  hheellpp  dduurriinngg  tthhee  ccoouurrssee  ooff  tthhiiss  ssttuuddyy..  

  

SSppeecciiaall  tthhaannkkss  aass  wweellll  aass  ggrreeaatt  aapppprreecciiaattiioonn  aarree  aallssoo  ggiivveenn  ttoo  PPrrooff..,,  DDrr..  

MMoonnaa  AAbbdd  EEll--MMoohhsssseenn  EEll--SShhaabbrraawwyy,,  PPrrooffeessssoorr  ooff  MMiiccrroobbiioollooggyy  ooff  

NNaattiioonnaall  RReesseeaarrcchh  cceenntteerr  ffoorr  hheerr  ssuuppeerrvviissiioonn,,  ffrruuiittffuull  aaddvviiccee  aanndd  ccoonnttiinnuuoouuss  

hheellpp  tthhrroouugghhoouutt  tthhee  ccoouurrssee  ooff  tthhiiss  ssttuuddyy..  

  

SSppeecciiaall  tthhaannkkss,,  ttoo  DDrr..  MMaahhmmoouudd  EELL  HHaarriirrii,,  AAssssiissttaanntt  PPrrooffeessssoorr  ooff  

MMiiccrroobbiioollooggyy,,  FFaaccuullttyy  ooff  VVeetteerriinnaarryy  MMeeddiicciinnee,,  CCaaiirroo  UUnniivveerrssiittyy  ffoorr  hhiiss  

pprreecciioouuss  hheellpp  dduurriinngg  tthhiiss  ssttuuddyy..  

  

TThhee  ssttuuddeenntt  wwoouulldd  lliikkee  aallssoo,,  ttoo  ooffffeerr  hheerr  ddeeeepp  tthhaannkkss  ttoo  aallll  ssttaaffff  mmeemmbbeerrss  ooff  

tthhee  MMiiccrroobbiioollooggyy  DDeeppaarrttmmeenntt,,  FFaaccuullttyy  ooff  VVeetteerriinnaarryy  MMeeddiicciinnee,,  CCaaiirroo  

UUnniivveerrssiittyy,,  wwhhoo  ooffffeerreedd  hheerr  vvaalluuaabbllee  hheellpp,,  ssuuppppoorrtt  aanndd  ffaacciilliittiieess,,  wwhhiicchh  

mmuusstt  bbee  rreecckkoonneedd  ttoo  ccaarrrryy  tthhiiss  wwoorrkk..              
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                                   Abstract 

In this study 226 samples (80 human samples, 60 dog samples, 36 cat samples and 50 poultry 

samples) were examined for the presence of coagulase positive staphylococci by using 

conventional method and PCR. Based on conventional methods there is 32 isolates were 

identified coagulase positive by slide method, whereas this number was diminished by tube 

method to be 20 isolates. To confirm S. aurues isolates, Voges-Proskauer test was applied as 

simple confirmatory test for S. aurues. The test revealed 16 isolates were are full identified. 

Polymyxin B resistance test was used to differentiat coagulase positive staphylococci, and 

two isolates completelty identified as S. intermedius depending on phenotypic parameters. 

Thermonuclease and coagulase gene were amplified in both species S. aurues and S. 

intermedius with the same primer pairs. The PCR results of coagulase positive staphylococci 

were subjected to restriction digestion using RFLP with AluI. The banding profiles of RFLP 

were 4 distinct profiles (I, II, III &IV). Discrimination powers of RFLP not enough to 

differentiate S. aureus from S. intermedius. The sequencing for coa gene was done for 

selected 10 isolates including 2 S. intermedius isolates. The constructed phylogenetic trees for 

Staphylococcus isolates revealed a suppose of the major ancestor for animal infection cases 

could come from human cases. In spite of all isolates are from different origins but it's 

harboring the major one genotype of S. aureus clone. It is tempting to say that coa gene 

sequence of S. intermedius was reported as far as it is known for the first time in Egypt on 

GenBank with accession No. KU178988 & KU178993. It is loped that the data obtained puts 

this study in perspective when designing control strategies of staphylococcal infection as the 

issues in the concern.  

NNoouurraann  MMoossttaaffaa  AAbbdd  EEllrraazzeekk  ::  NNaammee  

1188//77//11998877  ::  BBiirrtthh  ddaattee  

EEggyyppttiiaann  ::  NNaattiioonnaalliittyy  

MMaasstteerr  DDeeggrreeee  ::  SScciieennttiiffiicc  ddeeggrreeee  

((BBaacctteerriioollooggyy  --  IImmmmuunnoollooggyy  --  MMyyccoollooggyy))    ::  SSppeecciiaallttyy  

FFuurrtthheerr  iinnssiigghhttss  iinnttoo  tthhee  ddiivveerrssiittyy  ooff  ccooaagguullaassee  ppoossiittiivvee  

SSttaapphhyylloorrccooccccii  ssppeecciiaall  ccoonnssiiddeerraattiioonn  ttoo  ccooaagguullaassee  ggeennee  

ppoollyymmoorrpphhiissmm  aanndd  rreeaaccttiioonn  

::  TThheessiiss  ttiittllee  
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